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کاربرد ویژگی های ریختی در مقایسه با ویژگی های مولکولی در ارزیابی تنوع ژنتیکی جمعیت های گردوی ایرانی
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گردوی ایرانی (Juglans regia L.) مهم ترین گونه ی اقتصادی جنس گردو است و برای تهیه آجیل خوراکی و چوب با کیفیت به طور وسیعی در مناطق معتدل جهان کشت می شود. در ایران که به عنوان یک مرکز غنی از لحاظ ژنتیکی ژرم پلاسم گردوی ایرانی شناخته می شود، وجود یک تنوع وسیع درون جمعیت های این گونه انتظار می رود. آگاهی از تنوع ژنتیکی موجود در یک گونه برای مدیریت موثر و استفاده از ژرم پلاسم آن با هدف اصلاح نژاد کاربردی، ضروری می باشد. استفاده از صفات ریخت شناسی و نشانگرهای مولکولی در بررسی تنوع بالای منابع ژنتیکی گردو توصیه شده است. در این مطالعه، از ۷ ویژگی ریختی مربوط به میوه ی گردو به منظور ارزیابی تنوع ژنتیکی ۱۲ جمعیت گردوی ایرانی استفاده شده و نتایج حاصل با نتایج به دست آمده از ارزیابی تنوع ژنتیکی این جمعیت ها با استفاده از نشانگر مولکولی SCoT مورد مقایسه قرارگرفته است. نتایج حاصل از آنالیزهای WARD و  PCoA بر مبنای ویژگی های ریختی، مشابه با نتایج حاصل از مطالعه مولکولی، نشان می دهد که جمعیت های جمع آوری شده از مکان های جغرافیایی مختلف (استان های البرز وسمنان)، در دو گروه تقسیم بندی می شوند. بر اساس آنالیز PCA، وزن میوه و وزن مغز، مهم ترین صفات ریختی متمایز کننده ی اکثر جمعیت های استان سمنان از استان البرز می باشند. جمعیت های متمایز شده از لحاظ هر دو ویژگی های ریختی و ژنتیکی یک انزوای جغرافیایی از طریق فاصله را نشان می دهند.
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Application of morphological traits in comparison with molecular traits to assessing the genetic diversity of persian walnut populations
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Persian walnut (Juglans regia L.) is the most important economic species of the Juglans genus and is widely cultivated in temperate regions of the world to produce edible nuts and quality wood. Iran is known as a genetically rich center of persian walnut germplasm and hence it is expected to be found a large diversity within persian walnut populations in this region. Knowledge of the genetic diversity of a species is essential for effective management and use of its germplasm for practical breeding purposes. The utilization of both morphological traits and molecular markers is recommended to study the high diversity of walnut genetic resources. In the present study, 7 morphological features of walnut fruit were used to evaluate the genetic diversity of 12 persian walnut populations. The results were compared with the obtained results of genetic diversity evaluation of these populations using SCoT molecular markers.The results of PCoA and WARD analysis based on morphological characteristics, similar to the results of molecular study, showed that collected populations from the different geographical locations (Alborz and Semnan provinces) are divided into two groups. Based on PCA analysis, fruit weight and kernal weight are the most important morphological traits that differentiated most populations of Semnan province from Alborz province. The differentiated studied populations based on both morphological and genetic characteristics, showed geographical isolation by distance.
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